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OS IMPACTOS DO ALPHAFOLD E DA ITELIGENCIA ARTIFICIAL NA
DESCOBERTA DE MEDICAMENTOS: PERSPECTIVAS E DESAFIOS

Resumo

Objetivos: Identificar e analisar os estudos que abordam as contribui¢des do AlphaFold, modelo
de Inteligéncia Artificial (1A) voltado para a predicédo estrutural de proteinas, e sua potencialidade
para 0s avancos no desenvolvimento de novos medicamentos. Metodologia: Trata-se de uma
revisao de escopo estruturada segundo o framework PCC (Populacdo, Conceito e Contexto),
conduzida na base PubMed e abrangendo publicacGes entre 2020 e 2025. Foram utilizados os
descritores “AlphaFold”, “Drug Discovery” e “Artificial Intelligence”, combinados por operadores
booleanos (AND, OR). Incluiram-se artigos que aplicaram o AlphaFold a predicdo de estruturas
proteicas com impacto farmacoldgico, publicados em inglés ou portugués e com texto completo
disponivel. Excluiram-se cartas, relatos de caso e publicacfes sem dados empiricos ou tedricos
relevantes. Foram identificados 64 artigos na busca inicial, dos quais 11 atenderam aos critérios de
elegibilidade e foram analisados qualitativamente com base em fichas padronizadas, considerando
objetivo, metodologia, resultados, limitacdes e desafios relatados pelos autores. Resultados: Os
estudos revisados destacam o AlphaFold como avango expressivo na predicdo de estruturas
proteicas, pela capacidade de gerar modelos tridimensionais de alta precisao e predizer o proteoma
humano, possibilitando compreensdo ampliada de mecanismos moleculares relevantes a
farmacologia. Aplicacdes incluem receptores acoplados a proteinas G e outras proteinas-alvo.
Entre as limitagBes observadas estdo a dificuldade na modelagem de proteinas dindmicas ou
desordenadas e a representatividade restrita dos dados de treinamento, que afetam a generalizagédo
dos modelos. Aponta-se ainda a necessidade de validacdo experimental para assegurar
aplicabilidade clinica e farmacéutica. Conclusdes: O AlphaFold constitui ferramenta de grande
impacto na bioinformatica e na descoberta de farmacos, ao permitir mapeamento estrutural preciso
e racionalizar o processo de desenvolvimento de medicamentos. Contudo, seu uso pleno depende

de aprimoramentos em bases de dados, modelagem dindmica e integracdo entre predicGes
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computacionais e validacdo experimental. Destaca-se como limitacéo desta revisdo o uso exclusivo da
base PubMed e o recorte temporal de 2020 a 2025, fatores que restringem o alcance dos resultados. Em
perspectiva, 0 uso do AlphaFold apresenta potencial inovador para acelerar as etapas de descoberta,
validacdo e desenvolvimento biofarmacéutico, fortalecendo a interface entre biologia estrutural,
bioinformética e farmacologia computacional em beneficio da saude publica.
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